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根瘤菌资源库的改造和扩充

赵达宁① 李 颖 陈文新
生 物 学 院

我们在对 国内根瘤菌调查和分类研究中
,

曾于 年建立了第一个根瘤菌资源数据

库
。

随着计算机及软件技术的发展和研究工作的深入
,

原库 已不能适应工作需要
。

首先是

微机存贮量小
,

运行速度慢
,

使用 语言编程
,

不适用当前流行的 工

作平台 其次是原定测试项 目的调整
,

使相应信息子库的结构发生改变 第三是近年来除增

加原定测试信息外
,

又积累了新的测试数据
,

这些信息需要根据各 自特点入库保存
。

为此
,

我

们在 微机上
,

运用 数据库软件和 。 编程软件对原库

进行改造和扩充
,

将其移植至 工作平台上运行
,

并增设了五个新的信息子库
。

新库结构 原库的七个信息子库仍保留
,

其中性状信息子库由于测试项 目调整
,

根据

需要
,

字段长度从 减少到
,

所有数据通过 自编程序自动转换到新库中去
。

五个新子

库包括 ①
一

杂交信息
,

选择了 目前通用的电子表格软件 存贮
,

不同批次菌

株或不同时间的测定结果分别做表保存 ②蛋 白电泳信息 分设两个子库
,

将全细胞蛋 白电

泳和多位点酶 电泳的结果
,

按原始胶板上的带型 以图象文件保存
,

程序能 自动以录入 的

值为依据画线模拟 出电泳谱带 ③ 基因序列
,

由于测定序列可能长短不一
,

本子库

字段长度无 固定字节长度
,

即可存贮不 同大小的序列片段
,

又可对某特定片段任意截取分

析 ④傅里叶变换红外光谱
,

此类信息按原始测定的谱图存贮
,

由于对谱图的分析软件 自成

体系
,

整个软件包需单独运行
。

新库功能 新库除原有的数据维护
、

查询检索
、

资料统计
、

输出打印外
,

又增加了安装

功能
,

并分级设定相应密码
。

运用了 的多种功能优势
,

实现了数据管理和分析

的统一
。

系统全面支持 剪贴板
,

可同
、

等应用程序交换数据
,

用户可通

过重点信息查询
、

浏览查询
、

万能查询等功能
,

顺利找到所需信息
。

新增加的管理模块主要针

对电泳信息
、

杂交信息
、

光谱信息而设计
,

在保存原始数据的前提下
,

使信息以最直观的形式

在屏幕上显示
,

并备有简单说明
。

查询或统计完成后
,

打印程序 自动调整打印机状态
,

根据打

印信息量
,

可灵活设置打印纸的边距
。
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第 期 潘志华等 环境因子有效性与春小麦生育期模型的建立

结论

①环境因子对春小麦生育期长短表现出影响效应
。

在影响生育期的众多环境因子中
,

温

度是主导 因子
,

其他环境因子的作用表现在对温度有效性的影响上
。

文章提出并求出了各阶

段的环境因子有效性系数
,

能够综合定量地衡量环境因子对生育期的影响程度
。

②当量积温为环境因子有效性系数与活动积温的乘积
。

在环境因子不能满足的条件下
,

春小麦完成发育要求一定的当量积温
。

据此
,

并考虑到春小麦不同阶段要求不同的环境条

件
,

文章采用逐步订正法建立了生育期动态预报模型
,

预报精度高
。
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新版数据库的特点 新库具有以下特点 ①专业性强
,

信息量大
。

大部分信息来源于

本校根瘤菌课题组长期的工作积累
,

记录了我国根瘤菌的特点
。

存贮信息包括 基本信息
、

采

集信息
、

保藏信息
、

回接信息
、

参考文献
、

菌株特殊说明及上述新增加的五类信息
,

文字和图

形信息依据特点分别存贮
。

目前本库 已存入经分析研究的 余个菌株的信息
。

②与原库

相比
,

新库可更好地利用高档微机的性能
,

界面清晰
,

操作简便快速
,

增加了安装和 密码功

能
,

保证了数据库的安全运行
。

③功能多
,

将存贮
、

查询和分析数据融为一体
。

数据库连接了

必要的分析软件
,

如聚类分析软件
、

红外光谱数据与谱图 自动转换和分析软件
、

基

因序列 比较分析软件等
。

根瘤菌资源数据库经改造和更新后
,

更加适应根瘤菌研究的需要
。

从保护我国资源和信

息交流两方面考虑
,

本课题组正着手构建英文版上网数据库
。


